Hrvatska znanstvena bibliografija CROSBI
Dokument generiran: 02.05.2025. u 05:10
	



Pregled po CROSBI profilu: Kristian Vlahoviček (CROSBI Profil: 29287, MBZ: 216094)
	



[bookmark: _Toc1]Knjige i poglavlja u knjigama
[bookmark: _Toc2]Uredničke knjige


The 3rd Adriatic Meeting on Computational Solutions in Life Sciences : book of abstracts. / Babić, Darko ; Došlić, Nadja ; Smith, David ; Tomić, Sanja ; Vlahoviček, Kristian (ur.). Zagreb: Institute of Computational Life Sciences (ICLS), 2009 (zbornik)

The 2nd Opatija Meeting on Computational Solutions in Life Sciences : book of abstracts. / Babić, Darko ; Došlić, Nadja ; Smith, David ; Tomić, Sanja ; Vlahoviček, Kristian (ur.). Zagreb: Institute of Computational Life Sciences (ICLS), 2007 (zbornik)


[bookmark: _Toc3]Poglavlja u knjigama


Fabijanić, Maja; Vlahoviček, Kristian
Big Data, Evolution, and Metagenomes: Predicting Disease from Gut Microbiota Codon Usage Profiles. // DATA MINING TECHNIQUES FOR THE LIFE SCIENCES / Carugo, O ; Eisenhaber, F (ur.)., 2016. str. 509-531 doi:10.1007/978-1-4939-3572-7_26

Franke, Vedran; Šikić, Mile; Vlahoviček, Kristian
Prediction of interacting protein residues using sequence and structure data.. // Computational Drug Discovery and Design / Riccardo Baron (ur.).
New York (NY) : Dordrecht : Heidelberg : London: Springer, 2012. str. 233-251

Šegota, Igor; Glažar, Petar; Vlahoviček, Kristian
MADNet: A Web Server for Contextual Analysis and Visualization of High-Throughput Experiments. // Systems Biology for Signaling Networks / Choi, Sangdun (ur.).
New York (NY): Springer, 2010. str. 660-672

Vlahoviček, Kristian; Kajan, Laszlo; Szabo, Gabor; Tosato, Valentina; Bruschi, Carlo V.; Pongor, Sandor
Web Servers for the Prediction of Curvature as well as other DNA Characteristics from Sequence. // Analytical Tools for DNA, Genes and Genomes / Markoff, Arseni (ur.).
Eagleville (PA): DNA Press, 2005.

Vlahoviček, Kristian; Munteanu, Mircea G.; Pongor, Sandor; 
Elastic Models of DNA Bending. // Structural Biology and Functional Genomics / E. Morton, E ;  Pongor, Sandor (ur.).
Amsterdam: Kluwer Scientific, 1999. str. 97-114

Gabrielian, Andrei; Vlahoviček, Kristian; Munteanu, Mircea G.; Gromiha, Michael M.; Brukner, Ivan; Sanchez, Roberto; Pongor, Sandor
Prediction of Bendability and Curvature in Genomic DNA. // Structure, Motion, Interaction and Expression of Biological Macromolecules, Volume 1: Proceedings of the Tenth Conversation / Sarma, R. H. ; Sarma, M. H. (ur.).
Albany (NY): Adenine press, 1998. str. 117-132


[bookmark: _Toc4]Radovi u časopisima
[bookmark: _Toc5]Znanstveni i pregledni radovi


Dominko, Kristina; Talajić, Antea; Radić, Martina; Škrobot Vidaček, Nikolina; Vlahoviček, Kristian; Herak Bosnar, Maja; Ćetković, Helena
Transfection of Sponge Cells and Intracellular Localization of Cancer-Related MYC, RRAS2, and DRG1 Proteins.  // Marine drugs, 21 (2023), 2; 119, 21 doi:10.3390/md21020119 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Beljan, Silvestar; Dominko, Kristina; Talajić, Antea; Hloušek-Kasun, Andrea; Škrobot Vidaček, Nikolina; Herak Bosnar, Maja; Vlahoviček, Kristian; Ćetković, Helena
Structure and function of cancer-related developmentally regulated GTP-binding protein 1 (DRG1) is conserved between sponges and humans.  // Scientific Reports, 12 (2022), 11379, 20 doi:10.1038/s41598-022-15242-2 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Futo, Momir; Opašić, Luka; Koska, Sara; Čorak, Nina; Široki, Tin; Ravikumar, Vaishnavi; Thorsell, Annika; Lenuzzi, Maša; Kifer, Domagoj; Domazet-Lošo, Mirjana et al.
Embryo-like features in developing Bacillus subtilis biofilms.  // Molecular biology and evolution, 38 (2021), 1;  31-47 doi:10.1093/molbev/msaa217 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Roje, Blanka; Elek, Anamaria; Palada, Vinko; Bom, Joana; Iljazović, Aida; Šimić, Ana; Sušak, Lana; Vilović, Katarina; Strowig, Till; Vlahoviček, Kristian; Terzić, Janoš
Microbiota Alters Urinary Bladder Weight and Gene Expression.  // Microorganisms, 8 (2020), 3; 143536, 16 doi:10.3390/microorganisms8030421 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Shi, Lei; Derouiche, Abderahmane; Pandit, Santosh; Rahimi, Shadi; Kalantari, Aida; Futo, Momir; Ravikumar, Vaishnavi; Jers, Carsten; Mokkapati, Venkata R S S; Vlahoviček, Kristian; Mijakovic, Ivan
Evolutionary Analysis of the Bacillus subtilis Genome Reveals New Genes Involved in Sporulation.  // Molecular biology and evolution, 37 (2020), 6;  1667-1678 doi:10.1093/molbev/msaa035 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Ivana Huljev Šipoš , Slavica Labor , Iva Jurić , Davor Plavec , Kristian Vlahoviček , Siniša Bogović , Justinija Pavkov Vukelić, Marina Labor.
Dynamics of exhaled breath temperature after smoking a cigarette and its association with lung function changes predictive of COPD risk in smokers: a cross-sectional study.  // Arhiv za higijenu rada i toksikologiju, 70 (2019), 2;  123-129 (recenziran, članak, znanstveni)

Lucic, Bojana; Chen, Heng-Chang; Kuzman, Maja; Zorita, Eduard; Wegner, Julia; Minneker, Vera; Wang, Wei; Fronza, Raffaele; Laufs, Stefanie; Schmidt, Manfred et al.
Spatially clustered loci with multiple enhancers are frequent targets of HIV-1 integration.  // Nature Communications, 10 (2019), 1; 4059, 12 doi:10.1038/s41467-019-12046-3 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Musa, Marina; Perić, Matea; Bou Dib, Peter; Sobočanec, Sandra; Šarić, Ana; Lovrić, Anita; Rudan, Marina; Nikolić, Andrea; Milošević, Ira; Vlahoviček, Kristian et al.
Heat-induced longevity in budding yeast requires respiratory metabolism and glutathione recycling.  // Aging-US, 10 (2018),  2407-2427 doi:10.18632/aging.101560 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Karlić, Rosa; Ganesh, Sravya; Franke, Vedran; Svobodova, Eliska; Urbanova, Jana; Suzuki, Yutaka; Aoki, Fugaku; Vlahoviček, Kristian; Svoboda, Petr
Long non-coding RNA exchange during the oocyte-to-embryo transition in mice.  // Dna research, 24 (2017), 2;  129-141 doi:10.1093/dnares/dsw058 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Perić, Matea; Lovrić, Anita; Šarić, Ana; Musa, Marina; Bou Dib, Peter; Rudan, Marina; Nikolić, Andrea; Sobočanec, Sandra; Mikecin, Ana-Matea; Dennerlein, Sven et al.
TORC1-mediated sensing of chaperone activity alters glucose metabolism and extends lifespan..  // Aging cell, 16 (2017), 5;  994-1005 doi:10.1111/acel.12623 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Polak, Paz; Karlić, Rosa; Koren, Amnon; Thurman, Robert; Sandstrom, Richard; Lawrence, Michael S.; Reynolds, Alex; Rynes, Eric; Vlahoviček, Kristian; Stamatoyannopoulos, John A.; Sunyaev, Shamil R.
Cell-of-origin chromatin organization shapes the mutational landscape of cancer.  // Nature, 518 (2015), 7539;  360-364 doi:10.1038/nature14221 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Abe, Ken-ichiro; Yamamoto, Ryoma; Franke, Vedran; Cao, Minjun; Suzuki, Yutaka; Suzuki, Masataka G; Vlahoviček, Kristian; Svoboda, Petr; Schultz, Richard M; Aoki, Fugaku
The first murine zygotic transcription is promiscuous and uncoupled from splicing and 3′ processing.  // EMBO journal, 34 (2015), 11;  1523-1537 doi:10.15252/embj.201490648 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Yukawa, Masashi; Akiyama, Tomohiko; Franke, Vedran; Mise, Nathan; Isagawa, Takayuki; Suzuki, Yutaka; Suzuki, Masataka G.; Vlahoviček, Kristian; Abe, Kuniya; Aburatani, Hiroyuki; Aoki, Fugaku
Genome-Wide Analysis of the Chromatin Composition of Histone H2A and H3 Variants in Mouse Embryonic Stem Cells.  // PLoS One, 9 (2014), 3; e92689, 13 doi:10.1371/journal.pone.0092689 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Falanga, Alessia; Stojanovic, Ozren; Kiffer-Moreira, Tina; Pinto, Sofia; Millan, Jose Luis; Vlahoviček, Kristian; Baralle, Marco
Exonic splicing signals impose constraints upon the evolution of enzymatic activity.  // Nucleic acids research, 42 (2014), 9;  5790-5798 doi:10.1093/nar/gku240 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Roller, Maša; Lucić, Vedran; Nagy, István; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Environmental shaping of codon usage and functional adaptation across microbial communities.  // Nucleic acids research, 41 (2013), 19;  8842-8852 doi:10.1093/nar/gkt673 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Flemr, Matyas; Malik, Radek; Franke, Vedran; Nejepinska, Jana; Sedlacek, Radislav; Vlahoviček, Kristian; Svoboda, Petr
A retrotransposon-driven Dicer isoform directs endogenous siRNA production in mouse oocytes.  // Cell, 155 (2013), 4;  807-816 doi:10.1016/j.cell.2013.10.001 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Zampieri, Stefania; Montalvo, Annalisa; Blanco, Mariana; Zanin, Irene; Amartino, Hernan; Vlahoviček, Kristian; Szlago, Marina; Schenone, Andrea; Pittis, Gabriela; Bembi, Bruno; Dardis, Andrea
Molecular analysis of HEXA gene in Argentinean patients affected with Tay–Sachs disease: Possible common origin of the prevalent c.459 + 5A>G mutation.  // Gene, 499 (2012), 2;  262-265 doi:10.1016/j.gene.2012.03.022 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Pinto, Sofia; Vlahoviček, Kristian; Buratti, Emanuele
PRO-MINE: A Bioinformatics Repository and Analytical Tool for TARDBP Mutations.  // Human mutation, 32 (2011), 1;  E1948-E1958 doi:10.1002/humu.21393 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Pučić, Maja; Pinto, Sofie; Novokmet, Mislav; Knežević, Ana; Gornik, Olga; Polašek, Ozren; Vlahoviček, Kristian; Wang, Wei; Rudd, Pauline M,; Wright, Alan F. et al.
Common aberrations from the normal human plasma N-glycan profile.  // Glycobiology, 20 (2010), 8;  970-975 doi:10.1093/glycob/cwq052 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Harcet, Matija; Roller, Maša; Ćetković, Helena; Perina, Dragutin; Wiens, Matthias; Müller, Werner E.G.; Vlahoviček, Kristian
Demosponge EST sequencing reveals a complex genetic toolkit of the simplest metazoans.  // Molecular biology and evolution, 27 (2010), 12;  2747-2756 doi:10.1093/molbev/msq174 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Supek, Fran; Škunca, Nives; Repar, Jelena; Vlahoviček, Kristian; Šmuc, Tomislav
Translational Selection Is Ubiquitous in Prokaryotes.  // Plos genetics, 6 (2010), 6; e1001004, 13 doi:10.1371/journal.pgen.1001004 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Karlić, Rosa; Chung, Ho-Ryun; Lasserre, Julia; Vlahoviček, Kristian; Vingron, Martin
Histone modification levels are predictive for gene expression.  // Proceedings of the National Academy of Sciences of the United States of America, 107 (2010), 7;  2926-2931 doi:10.1073/pnas.0909344107 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Perina, Dragutin; Harcet, Matija; Mikoč, Andreja; Vlahoviček, Kristian; Müller, Werner E. G.; Ćetković, Helena
Highly Expressed Genes In Marine Sponge Suberites domuncula Prefer C- and G- Ending Codons.  // Food Technology and Biotechnology, 47 (2009), 3;  269-274 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Zampieri, Stefania; Filocamo, Mirella; Buratti, Emanuele; Stroppiano, Marina; Vlahoviček, Kristian; Rosso, Natalia; Bignulin, Eleonora; Regis, Stefano; Carnevale, Franco; Bembi, Bruno; Dardis, Andrea
Molecular and functional analysis of the HEXB gene in Italian patients affected with Sandhoff disease: identification of six novel alleles..  // Neurogenetics, 10 (2009), 1;  49-58 doi:10.1007/s10048-008-0145-1 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Šikić, Mile; Tomić, Sanja; Vlahoviček, Kristian
Prediction of Protein-Protein Interaction Sites in Sequences and 3D Structures by Random Forests.  // Plos computational biology, 5 (2009), 1;  e1000278-1 doi:10.1371/journal.pcbi.1000278 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Šegota, Igor; Bartoniček, Nenad; Vlahoviček, Kristian
MADNet: MicroArray Database Network web server.  // Nucleic Acids Research, 36 (2008), Suppl. S;  W332-W335 doi:10.1093/nar/gkn289 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Mihel, Josip; Šikić, Mile; Tomić, Sanja; Jeren Branko; Vlahoviček, Kristian
PSAIA - Protein Structure and Interaction Analyzer.  // BMC structural biology, 8 (2008), 21, 11 doi:10.1186/1472-6807-8-21 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Supek, Fran; Vlahoviček, Kristian
Comparison of codon usage measures and their applicability in prediction of microbial gene expressivity.  // BMC bioinformatics, 6 (2005), 1;  182- (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Pintar, Alessandro; Parthasarathi, Laavanya; Carugo, Oliviero; Pongor, Sándor
CX, DPX and PRIDE: WWW servers for the analysis and comparison of protein 3D structures.  // Nucleic acids research, 33 (2005),  W252-W254 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Montalvo, Anna Lisa E.; Filocamo, Mirella; Vlahoviček, Kristian; Dardis, Andrea; Lualdi, Susanna; Corsolini, Fabio; Bembi, Bruno; Pittis, Maria Gabriela
Molecular analysis of the HEXA gene in Italian patients with infantile and late Onset Tay-Sachs disease: detection of fourteen novel alleles.  // Human mutation, 26 (2005), 3;  282- (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Gaspari, Zoltan; Vlahoviček, Kristian; Pongor, Sandor
Efficient recognition of folds in protein 3D structures by the improved PRIDE algorithm.  // Bioinformatics, 21 (2005), 15;  3322-3323 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Miocic, Snjezana; Filocamo, Mirella; Dominissini, Silvia; Montalvo, Anna Lisa E.; Vlahoviček, Kristian; Deganuto, Marta; Mazzotti, Raffaella; Cariati, Roberta; Bembi, Bruno; Pittis, Maria Gabriela
Identification and functional characterization of five novel mutant alleles in 58 Italian patients with Gaucher disease type 1.  // Human mutation, 25 (2005), 1;  100- (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Kaján, László; Ágoston, Vilmos; Pongor, Sándor
The SBASE domain sequence resource, release 12: prediction of protein domain-architecture using support vector machines.  // Nucleic acids research, 33 (2005),  D223-D225 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Abramić, Marija; Šimaga, Šumski; Osmak, Maja; Čičin-Šain, Lipa; Vukelić, Bojana; Vlahoviček, Kristian; Dolovčak, Ljerka
Highly reactive cysteine residues are part of the substrate binding site of mammalian dipeptidyl peptidases III.  // The International Journal of Biochemistry & Cell Biology, 36 (2004),  434-446 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Supek, Fran; Vlahoviček, Kristian
INCA: synonymous codon usage analysis and clustering by means of self-organizing map.  // Bioinformatics, 20 (2004), 14;  2329-2330 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Kaján, László; Pongor, Sándor
DNA analysis servers: plot.it, bend.it, model.it and IS.  // Nucleic acids research, 31 (2003), 13;  3686-3687 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Kaján, Laszló; Murvai, János; Hegedus, Zoltán; Pongor, Sándor
The SBASE domain sequence library, release 10: domain architecture prediction.  // Nucleic acids research, 31 (2003), 1;  403-405 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Veljković, N.; Branch, Donald R.; Metlaš, R.; Prljić, J.; Vlahoviček, Kristian; Pongor, Sandor; Veljković, Veljko
Design of peptide mimetics of HIV-1 gp120 for prevention and therapy of HIV disease.  // Journal of Peptide Research, 62 (2003), 4;  158-166 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Tosato, Valentina; Gjuračić, Krešimir; Vlahoviček, Kristian; Pongor, Sandor; Danchin, Antoine; Bruschi, Carlo V.
The DNA secondary structure of the Bacillus subtilis genome.  // FEMS Microbiology Letters, 218 (2003), 1;  23-30 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Murvai, Janos; Barta, Endre; Pongor, Sandor; 
The SBASE protein domain library, release 9.0: an online resource for protein domain identification.  // Nucleic Acids Research, 1 (2002), 1;  273-275 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian
The Unavoidable Bioinformatics.  // Perspectives, PLIVA Global Review, 1 (2002), 1;  22-27 (podatak o recenziji nije dostupan, pregledni rad, znanstveni)

Murvai, Janos; Vlahoviček, Kristian; Barta, Endre; Pongor, Sandor; 
The Sbase Protein Domain Library, Release 8.0: A Collection of Annotated Protein Sequence Segments..  // Nucleic Acids Research, 29 (2001),  58-60 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Murvai, Janos; Vlahoviček, Kristian; Szepesvari, Csaba; Pongor; Sandor.
Prediction of protein functional domains from sequences using artificial neural networks..  // Genome Research, 8 (2001), 1;  1410-1417 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Murvai, Janos; Vlahoviček, Kristian; Barta, Endre; Cataletto, Bruno; Pongor, Sandor; 
The Sbase Protein Domain Library, Release 7.0: A Collection of Annotated Protein Sequence Segments.  // Nucleic Acids Research, 28 (2000),  260-262 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Pongor, Sandor
Model.it: building three dimensional DNA models from sequence data..  // Bioinformatics, 16 (2000), 11;  1044-1045 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Murvai, Janos; Vlahoviček, Kristian; Barta, Endre; Szepesvari, Czaba; Acatrinei, Caterina; Pongor, Sandor; 
) The Sbase Protein Domain Library, Release 6.0: A Collection of Annotated Protein Sequence Segments..  // Nucleic Acids Research, 27 (1999),  257-259 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Munteanu, Mircea G.; Pongor, Sandor; 
Sequence-Dependent Modelling of Local DNA Bending Phenomena: Curvature Prediction and Vibrational Analysis.  // Genetica, 106 (1999),  63-73 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Murvai, Janos; Vlahoviček, Kristian; Barta, Endre; Parthasarathy, S.; Hegyi, Hedvig; Pfeiffer, Fridheim; Pongor, Sandor; 
The Domain-Server: Direct Prediction of Protein Domain-Homologies from Blast Search.  // Bioinformatics, 15 (1999),  343-344 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Munteanu, Mircea G.; Vlahoviček, Kristian; Parthasarasty, S.; Simon, Istvan; Pongor Sandor
Rod models of DNA: Sequence-dependent anisotropic elastic modelling of local bending phenomena.  // Trends in biochemical sciences, 23 (1998), 9;  341-7 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian; Gabrielian, A.; Pongor, S
Prediction of bendability and curvature in genomic DNA.  // Journal of mathematical modelling and scientific computing, 8 (1998),  53-57 (podatak o recenziji nije dostupan, članak, znanstveni)

Gabrielian, Andrei; Vlahoviček, Kristian; Pongor, Sandor
Distribution of sequence-dependent curvature in genomic DNA sequences.  // FEBS letters, 406 (1997), 1-2;  69-74 doi:10.1016/S0014-5793(97)00236-6 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)

Fabian, Peter; Murvai, Janos; Hatsagi, Zsolt; Vlahoviček, Kristian; Hegyi, Hedvig; Pongor, Sandor
The SBASE protein domain library, release 5.0: a collection of annotated protein sequence segments.  // Nucleic acids research, 25 (1997), 1;  240-243 (međunarodna recenzija, članak, znanstveni)


[bookmark: _Toc6]Sažeci sa skupova
[bookmark: _Toc7]Sažeci u zbornicima i časopisima


Havaš Auguštin, Dubravka; Korolija, Marina; Šarac, Jelena; Vlahoviček, Kristian; Novokmet, Natalija; Missoni, Saša; Ledić, Andrea; Makar, Adela.
A new finding within the mitochondrial X haplogroup in Croatian island isolates confirmed by massively parallel sequencing.  // Journal of Bioanthropology / Marjanović, Damir ; Dodigović, Lucija (ur.).
Zagreb: ISABS 2022 and IAR publishing, 2022. str. 271-271 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Bodulić, Kristian; Vlahoviček, Kristian
Sequencing of endemic cave sponge (Eunapius subterraneus) transcriptomes reveals a comprehensive set of long non-coding RNAs in sponges (Porifera).  // 6. Simpozij studenata doktorskih studija PMF-a, Knjiga sažetaka / Schneider, Petra (ur.).
Zagreb: Prirodoslovno-matematički fakultet Sveučilišta u Zagrebu, 2022. str. 152-153 (predavanje, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Futo, Momir; Opašić, Luka; Koska, Sara; Čorak, Nina; Široki, Tin; Ravikumar, Vaishnavi; Thorsell, Annika; Kifer, Domagoj; Domazet­ - Lošo, Mirjana; Vlahoviček, Kristian et al.
Phylogeny­-Ontogeny Correlations: Lessons From Microbial Biofilms.  // FEBS Open Bio, 11, Issue S1, 45th FEBS Congress, Molecules of Life: Towards New Horizon
Ljubljana, Slovenija: John Wiley & Sons, 2021. str. 12-12 (predavanje, podatak o recenziji nije dostupan, sažetak, znanstveni)

Silvestar Beljan, Kristina Dominko, Antea Talajić, Martina Radić, Maja Herak Bosnar, Kristian Vlahoviček, Helena Ćetković
Characterization of sponge homolog of human metastasis suppressor DRG1.  // PROGRAMME AND ABSTRACT BOOK
Ljubljana, Slovenija, 2021. str. 52-52 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Kubler, Kirsten; Karlic, Rosa; Haradhvala, Nicholas J.; Ha, Kyungsik; Kim, Jaegil; Kuzman, Maja; Jiao, Wei; Gakkhar, Sitanshu; Mouw, Kent W.; Braunstein, Lior Z. et al.
Abstract 2727: The premalignant state captured in the landscape of somatic mutations can reveal the cancer cell-of-origin.  // Proceedings: AACR Annual Meeting 2019 ; Cancer Res 2019 ; 79(13 Suppl)
Atlanta (GA), Sjedinjene Američke Države: American Association for Cancer Research, 2019. 2727, 1 doi:10.1158/1538-7445.am2019-2727 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Beljan, Silvestar; Halasz, Mirna; Zonjić, Iva; Radić, Martina; Herak Bosnar, Maja; Mikolčević, Petra; Vlahoviček, Kristian; Ćetković, Helena
Evolutionary background of human cancer-associated genes explained by sponges.  // HDBMB2019, Crossroads in Life Sciences / Katalinić, Maja ; Dulić, Morana ; Stuparević, Igor (ur.).
Zagreb: Hrvatsko Društvo za Biotehnologiju, 2019. str. 87-87 (poster, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Silvestar Beljan, Mirna Halasz, Martina Radić, Maja Herak Bosnar, Petra Mikolčević, Kristian Vlahoviček, Helena Ćetković
Characterization of sponge homologs of human metastasis suppressors CSTA and DRG1.  // HDBMB2019, Crossroads in Life Sciences / Katalinić, Maja ; Dulić, Morana ; Stuparević, Igor (ur.).
Zagreb: Hrvatsko Društvo za Biotehnologiju, 2019. str. 69-69 (poster, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Ganesh , Sravya; Karlic, Rosa; Franke, Vedran; Svobodova, Eliska; Urbanova, Jana; Suzuki, Yutaka; Aoki, Fugaku; Vlahovicek, Kristian; Svoboda, Petr
Long Non-coding RNAs in Oocyte and Oocyte-to-Zygote Transition.  // RNA 2017, The 22nd Annual Meeting of the RNA Society, PROGRAM & ABSTRACTS / Barta, Andrea ; Green, Rachel ; Lima, Christopher ; Micura, Ron ; Svoboda, Petr ; Tomari, Yukihide (ur.).
Prag, 2017. str. 127-127 (predavanje, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Ćetković, Helena; Halasz, Mirna; Fabijanić, Maja; Pleše, Bruna; Bilandžija, Helena; Vlahoviček, Kristian
Towards an insight into the metazoan gene regulation and development: genome draft of the endemic freshwater sponge Eunapius subterraneus.  // Program and abstract book for the 10th International Sponge Conference
Galway: National University of Ireland, 2017. str. 255-256 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Zenić, Lucija; Polančec, Denis; Živković, Jelena; Bulat Lokas, Sandra; Vlahoviček, Kristian; Turkalj, Mirjana
A case study of primary immunodeficiency in a personalized medicine diagnostic perspective: novel mutations in an ataxia telangiectasia patient identified by next generation sequencing.  // ISABS conference : abstracts
Dubrovnik, Hrvatska, 2017. str. xx-xx (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Loubalová, Zuzana; Urbanová, Jana; Malík, Radek; Chalupníková, Katerina; Ryan, Claire; Ganesh, Sravya; Franke, Vedran; Karlic, Rosa; Vlahovicek, Kristian; Svoboda, Petr
RNA adenylation during oocyte-to-embryo transition in mice.  // RNA 2017, The 22nd Annual Meeting of the RNA Society, PROGRAM & ABSTRACTS / Barta, Andrea ; Green, Rachel ; Lima, Christopher ; Micura, Ron ; Svoboda, Petr ; Tomari, Yukihide (ur.).
Prag, 2017. str. 271-271 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Karlić, Rosa; Polak, Paz; Koren, Amnon; Thurman, Robert; Sandstrom, Richard; Lawrence, Michael S.; Reynolds, Alex; Rynes, Eric; Vlahoviček, Kristian; Stamatoyannopoulos, John A.; Sunyaev, Shamil R.
Predviđanje ishodišnih stanica raka na temelju organizacije kromatina..  // Zbornik sažetaka, 12. Hrvatski biološki kongres / Klobučar, Göran ; Kopjar, Nevenka ; Gligora Udovič, Marija ; Lukša, Žaklin ; Jelić, Dušan (ur.).
Zagreb, 2015. str. 130-131 (predavanje, podatak o recenziji nije dostupan, sažetak, znanstveni)

Harcet, Matija; Roller Milošević, Maša; Ćetković, Helena; Perina, Dragutin; Wiens, Matthias; Mueller, Werner; Vlahoviček, Kristian
Demosponge EST Sequencing Reveals a Complex Genetic Toolkit of the Simplest Metazoans.  // Comparative Genomics of Eukaryotic Microorganisms
Sant Feliu de Guíxols, 2011. str. 150-150 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Pinto, Sofia; Tica, Jelena; Vlahoviček, Kristian
Computational Analysis of Plasma Glycome and Genotypes.  // EMBO YIP PhD Course, Spotlights on Current Biology / Gerlind Wallon (ur.).
Heidelberg, Njemačka, 2011. (predavanje, sažetak, znanstveni)

Lucić, Vedran; Roller, Maša; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Translational optimization and functional adaptation across microbial communities.  // Book of Abstracts of the 10th Congress of the Croatian Society of Biochemistry and Molecular Biology with international participation "The secret life of biomolecules", HDBMB2010 / Kovarik, Zrinka ; Varlje, Jadranka (ur.).
Rijeka: Hrvatsko Društvo za Biotehnologiju, 2010. str. 153-153 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Roller, Maša; Lucić, Vedran; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Translational optimization and functional adaptation across microbial communities.  // EMBO YIP PhD Course, Spotlights on Current Biology / Gerlind Wallon (ur.).
Heidelberg, Njemačka, 2010. str. 13-13 (predavanje, sažetak, znanstveni)

Roller, Maša; Lucić, Vedran; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Translational optimization and functional adaptation across microbial communities.  // The EMBO meeting: advancing the life sciences
Barcelona, Španjolska, 2010. str. 97-97 (predavanje, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Kokan, Tina; Vlahoviček, Kristian
Computational analysis of the relationship between transcription and DNA flexibility in human and fruit fly DNA.  // Book of Abstracts of the 10th Congress of the Croatian Society of Biochemistry and Molecular Biology with international participation "The secret life of biomolecules", HDBMB2010 / Kovarik, Zrinka ; Varlje, Jadranka (ur.).
Rijeka: Hrvatsko Društvo za Biotehnologiju, 2010. str. 154-154 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Roller, Maša; Lucić, Vedran; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Translational optimization and functional adaptation across microbial communities.  // The EMBO meeting: advancing the life sciences
Barcelona, Španjolska, 2010. str. 97-97 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Lucić, Vedran; Roller Milošević, Maša; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Codon usage at the level of microbial communities.  // Acta Microbiol Immunol Hun / Nagy, Karoly ; Marialigeti, Karoly (ur.).
Budimpešta: Akadémiai Kiadó, 2009. (plenarno, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Lucić, Vedran; Perica, Tina; Roller Milošević, Maša; Vlahoviček, Kristian
Codon usage bias in metagenomes.  // Book of Abstracts, The 3rd Adriatic Meeting on Computational Solutions in Life Sciences
Zagreb, 2009. str. 64-64 (poster, sažetak, znanstveni)

Harcet, Matija; Ćetković, Helena; Perina, Dragutin; Mueller, WEG; Vlahoviček, Kristian
Comparative genomics reveals broad genetic repertoire of simplest metazoans - sponges (Porifera).  // Zbornik sažetaka 10. hrvatskog biološkog kongresa s međunarodnim sudjelovanjem = Proceedings of Abstracts of 10th Croatian Biological Congress / i dr. (ur.). - Osijek : / Besenorfer, Višnja ; Kopjar, Nevenka ; Vidaković-Cifrek, Željka ; Tkalec, Mirta ; Bauer, Nataša ; Lukša, Žaklin (ur.).
Zagreb: Hrvatsko biološko društvo, 2009. (predavanje, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Pinto, Sofia; Stojanović, Ozren; Vlahoviček, Kristian
Computational Analysis of Exonic Splicing Regulators.  // The 3rd Adriatic Meeting on Computational Solutions in Life Sciences : book of abstracts / Babić, Darko et al. (ur.).
Zagreb: Institute of Computational Life Sciences (ICLS), 2009. (poster, sažetak, znanstveni)

Perina, Dragutin; Harcet, Matija; Vlahoviček, Kristian; Ćetković, Helena
Codon usage in marine sponge Suberites domuncula.  // HDBMB2008 Congress of the Croatian Society of Biochemistry and Molecular Biology with international participation / Strelec, Ivica ; Glavaš-Obrovac, Ljubica (ur.).
Osijek: Hrvatsko Društvo za Biotehnologiju, 2008. (poster, sažetak, znanstveni)

Kokan, Tina; Karlić, Rosa; Vlahoviček, Kristian
Flexibility profiling of gene transcription start and end sites on human and fruit fly DNA.  // 50 godina molekularne biologije u Hrvatskoj
Zagreb, Hrvatska, 2008. (poster, sažetak, znanstveni)

Lucić, Vedran; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Codon usage bias in metagenomes.  // EMBO YIP PhD Course, Spotlights on Current Biology / Gerlind Wallon (ur.).
Heidelberg, 2008. str. 11-11 (predavanje, sažetak, znanstveni)

Harcet, Matija; Ćetković, Helena; Perina, Dragutin; Müller, Werner; Vlahoviček, Kristian
Komparativna genomika pokazuje da najjednostavnije višestanične životinje - spužve (Porifera) imaju širok repertoar gena.  // Zbornik sažetaka znanstvenog simpozija 50 godina molekularne biologije u Hrvatskoj / Zahradka, K ; Plohl, M ; Ambriović-Ristov, A (ur.).
Zagreb: Institut Ruđer Bošković, 2008. (predavanje, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Harcet, Matija; Ćetković, Helena; Perina, Dragutin; Müller, Werner; Vlahoviček, Kristian
Comparative genomics reveals broad genetic repertoire of simplest metazoans &#8211; sponges (Porifera).  // HDBMB2008 Congress of the Croatian Society of Biochemistry and Molecular Biology with international participation / Strelec, Ivica ; Glavaš-Obrovac, Ljubica (ur.).
Osijek: Hrvatsko Društvo za Biotehnologiju, 2008. (poster, sažetak, znanstveni)

Kokan, Tina; Vlahoviček, Kristian
Computational analysis of the location of highly curved DNA regions in human genome.  // The 2nd Opatija meeting On Computational Solutions in the Life Sciences / Babić, Darko ; Došlić, Nađa ; Smith, David ; Tomić, Sanja ; Vlahoviček, Kristian (ur.).
Zagreb: Institute of Computational Life Sciences (ICLS), 2007. (poster, sažetak, znanstveni)

Šikić, Mile; Jeren, Branko; Vlahoviček, Kristian
Prediction of protein-protein hetero interaction sites from local sequence information using Random Forest.  // Book of abstracts, The 2nd Opatija Meeting on Computational Solutions in the Life Sciences / Babić, Darko ; Došlić, Nađa ; Smith, David ; Tomić, Sanja, Vlahoviček, Kristian (ur.).
Opatija: Centre for Computational Solutions in the Life Sciences, IRB, 2007. str. 87-87 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Milošević, Tamara; Bartoniček, Nenad; Mitrikeski, Petar T.; Vlahoviček, Kristian
Phylogenomic profile of DNA recombinational repair.  // Abstract of the EMBO/HHMI Central European Scientists Meeting / Wallon, Gerlind ; An der Lan, Birgit ; Ugarković, Đurdica ; Pavelić, Krešimir (ur.).
Dubrovnik, Hrvatska, 2006. str. 73-73 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Supek, Fran; Vlahoviček, Kristian
INCA: Codon Usage Analysis Software.  // Congress of the Croatian Society of Biochemistry and Molecular Biology (HDBMB 2004) with international participation / Dumić, Jerka (ur.).
Zagreb: Hrvatsko društvo za biokemiju i molekularnu biologiju (HDBMB), 2004. (predavanje, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Supek, Fran; Vlahoviček, Kristian
INCA: Synonymous codon usage analysis software.  // 12th Intelligent Systems in Molecular Biology and 3rd European Conference on Computational Biology (ISMB/ECCB 2004) Abstracts Book
Glasgow, 2004. (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Supek, Fran; Vlahoviček, Kristian
INCA: Synonymous codon usage analysis software.  // 2. znanstveni simpozij s međunarodnim sudjelovanjem: 45 godina molekularne biologije u Hrvatskoj i 50 godina dvostruke uzvojnice / Ambriović Ristov, Andreja ; Brozović, Anamarija (ur.).
Zagreb, 2003. (poster, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Abramić, Marija; Šimaga, Šumski; Osmak, Maja; Čičin-Šain, Lipa; Vukelić, Bojana; Vlahoviček, Kristian; Dolovčak, Ljerka
Reactivity and functional significance of cysteine residues of mammalian dipeptidyl peptidases III.  // 2. znanstveni simpozij s međunarodnim sudjelovanjem: 45 godina molekularne biologije u Hrvatskoj 50 godina dvostruke uzvojnice, Zagreb, 20.-21. studeni 2003. / Ambriović Ristov, Andreja ; Brozović, Anamarija (ur.).
Zagreb: FBF University of Zagreb, 2003. str. 31-31 (poster, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian
Similarity based approach to protein domain architecture prediction.  // CCOMLIS, Book of Abstracts / Dumić, Jerka (ur.).
Zagreb: FBF, Sveučilište u Zagrebu, 2002. str. 69-69 (pozvano predavanje, sažetak, znanstveni)


[bookmark: _Toc8]Druga sudjelovanja na skupovima


Dominko, Kristina; Talajić, Antea; Beljan, Silvestar; Hloušek-Kasun, Andrea; Škrobot Vidaček, Nikolina; Herak Bosnar, Maja; Vlahoviček, Kristian; Ćetković, Helena
Structure, function and evolution of Developmentally regulated GTP-bindingprotein 1 (DRG1): Lessons learned from studies in sponge and humans.  // The Biochemistry Global Summit – the 25th IUBMB, 46th FEBS and 15th PABMB Congresses
Lisabon, Portugal, 2022. str. 38-38 (predavanje, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Dominko, Kristina, Talajić, Antea; Beljan, Silvestar; Hloušek-Kasun, Andrea; Škrobot Vidaček, Nikolina; Herak Bosnar, Maja; Vlahoviček, Kristian; Ćetković, Helena
Structure and function of cancer-related Developmentally regulated GTP-binding protein 1 (DRG1) is conserved between sponges and humans.  // 11th World Sponge Conference 2022
Liblice, Češka Republika, 2022. str. 200-200 (predavanje, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Silvestar Beljan, Kristina Dominko, Antea Talajić, Martina Radić, Maja Herak Bosnar, Kristian Vlahoviček, Helena Ćetković
Characterization of sponge homolog of human metastasis suppressor DRG1.  // 20th FEBS Young Scientists' Forum (YSF)
Lovran, Hrvatska, 2021. str. 52-52 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Beljan Silvestar, Dominko Kristina, Talajić Antea, Škrobot Vidaček Nikolina, Vlahoviček Kristian, Ćetković Helena
Identifikacija, funkcija i unutarstanična lokalizacija spužvinog homologa ljudskog supresora metastaziranja DRG1.  // 5. Simpozij studenata doktorskih studija PMF-a = 5th Faculty of Science PhD Student Symposium
Zagreb, Hrvatska, 2021. str. 133-134 (predavanje, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Antea Talajić, Kristina Dominko, Silvestar Beljan, Kristian Vlahoviček, Helena Ćetković
Identifikacija, biokemijska karakterizacija i unutarstanična lokalizacija spužvinog homologa ljudskog proteina RRAS2.  // 5. Simpozij studenata doktorskih studija PMF-a = 5th Faculty of Science PhD Student Symposium
Zagreb, Hrvatska, 2021. str. 253-254 (poster, domaća recenzija, sažetak, znanstveni)

Antea Talajić, Kristina Dominko, Silvestar Beljan, Kristian Vlahoviček, Helena Ćetković
Identification, biochemical characterization and intracellular localization of sponge homolog of RRAS2.  // The 45th FEBS Congress, “Molecules of Life: Towards New Horizons“
Ljubljana, Slovenija, 2021. str. 135-135 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Čorak, Nina; Daschkin, Christina; Krey, Viktoria; Koska, Sara; Futo, Momir; Široki, Tin; Anniko, Sirli; Woichansky, Innokenty; Opašić, Luka; Kifer, Domagoj et al.
Transkripcijske značajke pleomorfnih varijanti bakterije Borrelia burgdorferi.  // 5. Simpozij Studenata Doktorskih Studija PMF-a
Zagreb, Hrvatska, 2021. str. 87-88 (predavanje, podatak o recenziji nije dostupan, sažetak, ostalo)

Kuzman, Maja; Terkper Ahuno, Samuel; Nogiec, Christopher; Vlahoviček, Kristian; Polak, Paz; Karlić, Rosa
Cell-type deconvolution from cell-free DNA fragmentaton patterns.  // Liquid Biopsies
Virtual Event, Worldwide, 2020. str. 1-1 (poster, međunarodna recenzija, sažetak, ostalo)

Koska, Sara; Futo, Momir; Opašić, Luka; Čorak, Nina; Široki, Tin; Ravikumar, Vaishnavi; Thorsell, Annika; Kifer, Domagoj; Domazet-Lošo, Mirjana; Vlahoviček, Kristian et al.
Korelacija filogenije i ontogenije kod biofilmova vrste Bacillus subtilis.  // 4. Simpozij studenata doktorskih studija PMF-a = 4th Faculty of Science PhD Student Symposium
Zagreb, Hrvatska, 2020. str. 37-37 (predavanje, podatak o recenziji nije dostupan, sažetak, ostalo)

Turkalj, Mirjana; Zenić, Lucija; Polančec, Denis; Živković, Jelena; Vlahoviček, Kristian; Malev, Olga; Nogalo, Boro
Jesu li primarne imunodeficijencije u djece rijetke bolesti.  // DANI HUMANE GENETIKE PROF.DR.SC.LJILJANA ZERGOLLERN-ČUPAK
Zagreb, Hrvatska, 2018. str. 1-1 (predavanje, podatak o recenziji nije dostupan, sažetak, stručni)

Polak, Paz; Karlić, Rosa; Koren, Amnon; Thurman, Robert; Sandstrom, Richard; Lawrence, Michael S.; Reynolds, Alex; Rynes, Eric; Vlahoviček, Kristian; Stamatoyannopoulos, John A.; Sunyaev, Shamil R.
The impact of chromatin on mutation rate.  // American Society of Human Genetics Meeting
San Diego (CA), Sjedinjene Američke Države, 2015. (predavanje, međunarodna recenzija, neobjavljeni rad, znanstveni)

Polak, Paz; Karlić, Rosa; Koren, Amnon; Thurman, Robert; Sandstrom, Richard; Lawrence, Michael S.; Reynolds, Alex; Rynes, Eric; Vlahoviček, Kristian; Stamatoyannopoulos, John A.; Sunyaev, Shamil R.
Predviđanje ishodišnih stanica raka na temelju organizacije kromatina.  // Dodjela nagrade "Željko Trgovčević", Hrvatsko genetičko društvo
Zagreb, Hrvatska, 2015. (pozvano predavanje, neobjavljeni rad, znanstveni)

Polak, Paz; Karlić, Rosa; Koren, Amnon; Thurman, Robert; Sandstrom, Richard; Lawrence, Michael S.; Reynolds, Alex; Rynes, Eric; Vlahoviček, Kristian; Stamatoyannopoulos, John A.; Sunyaev, Shamil R.
Cell type of origin chromatin organization shapes the mutational landscape of cancer.  // IntegraLife Workshop
Split, Hrvatska, 2014. (predavanje, podatak o recenziji nije dostupan, neobjavljeni rad, znanstveni)

Maša Roller, Mirna Imešek, Vedran Franke, Matija Harcet, Gert Wörheide, April Hill, Helena Ćetković, Sally Leys and Kristian Vlahoviček
Sequencing of the Ephydatia muelleri genome: preliminary results.  // Ninth World Sponge Conference 2013
Fremantle, Australija, 2013. (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Pinto, Sofia; Vlahoviček, Kristian
Data Classification Based on Machine Learning.  // EMBO YIP PhD Course 2011, Spotlights on Current Biology
Heidelberg, Njemačka, 2011. (poster, neobjavljeni rad, znanstveni)

Harcet, Matija; Roller, Maša; Ćetković, Helena; Perina, Dragutin; Wiens, Matthias; Müller, Werner E.G.; Vlahoviček, Kristian
Demosponge EST sequencing reveals a complex genetic toolkit of the simplest metazoans.  // EMBO Bioinformatics & Comparative Genome Analyses
Pariz, Francuska, 2011. (predavanje, sažetak, znanstveni)

Karlić, Rosa; Chung, Ho-Ryun; Lasserre, Julia; Vlahoviček, Kristian; Vingron, Martin.
Histone modification levels are predictive for gene expression.  // 18th Annual International Conference Intelligent Systems for Molecular Biology
Boston (MA), Sjedinjene Američke Države, 2010. (predavanje, međunarodna recenzija, neobjavljeni rad, znanstveni)

Pinto, Sofia; Tica, Jelena; Vlahoviček, Kristian
Advanced computing can identify people with specific glyco-phenotypes.  // Glycomics meets genomics - novel strategies in combining omics approaches
Dubrovnik, Hrvatska, 2010. (pozvano predavanje, neobjavljeni rad, znanstveni)

Roller, Maša; Lucić, Vedran; Perica, Tina; Vlahoviček, Kristian
Prediction of gene expressivity through codon usage- mediated translational optimization.  // Despite degeneracy of the genetic code synonymous codons are not used with equal frequencies within a (meta)genome. Most importantly, genes that are expressed at high levels, i.e. housekeeping genes, use a preferred set codons. This finding allows us to predict gene expressivity within a (meta)genome by measuring the distance of each gene from a reference set of housekeeping genes.
Heidelberg, Njemačka, 2010. (poster, sažetak, ostalo)

Karlić, Rosa; Chung, Ho-Ryun; Lasserre, Julia; Vlahoviček, Kristian; Vingron, Martin.
Histone modification levels are predictive of gene expression.  // IRI chromatin days : Chromatin Remodeling
Lille, Francuska, 2010. (pozvano predavanje, neobjavljeni rad, znanstveni)

Karlić, Rosa; Chung, Ho-Ryun; Lasserre, Julia; Vlahoviček, Kristian; Vingron, Martin
Towards a histone code for transcription..  // RECOMB Regulatory Genomics and Systems Biology
Boston (MA), Sjedinjene Američke Države, 2009. (poster, međunarodna recenzija, sažetak, znanstveni)

Pinto, Sofia; Stojanović, Ozren; Vlahoviček, Kristian
Computational Analysis of Exonic Splicing Regulators.  // EMBO Young Scientists Forum
Zagreb, Hrvatska, 2009. (poster, neobjavljeni rad, znanstveni)

Lucić, Vedran; Perica, Tina; Roller Milošević, Maša; Vlahoviček, Kristian
Codon usage bias in metagenomes.  // EMBO Young Scientists Forum
Zagreb, Hrvatska, 2009. (poster, neobjavljeni rad, znanstveni)

Kokan, Tina; Vlahoviček, Kristian
Structure-function relationship between flexibility and transcription initiation and termination in human and fruit fly DNA.  // EMBO YIP PhD Course 2009
Heidelberg, Njemačka, 2009. (predavanje, pp prezentacija, znanstveni)

Kokan, Tina; Vlahoviček, Kristian
Structure-function relationship between flexibility and transcription initiation and termination in human and fruit fly DNA.  // EMBO Young Scientists Forum
Zagreb, Hrvatska, 2009. (poster, neobjavljeni rad, znanstveni)

Karlić, Rosa; Vlahoviček, Kristian; Vingron, Martin
Histone modifications and transcriptional regulation.  // 16th Annual International Conference Intelligent Systems for Molecular Biology
Toronto, Kanada, 2008. (poster, međunarodna recenzija, neobjavljeni rad, znanstveni)

Pinto, Sofia; Stojanović, Ozren; Vlahoviček, Kristian
Računalna Analiza Regulatora Izrezivanja u Egzonima.  // 50 godina molekularne biologije u Hrvatskoj
Zagreb, Hrvatska, 2008. (predavanje, pp prezentacija, znanstveni)

Lucić, Vedran; Perica, Tina; Roller Milošević, Maša; Vlahoviček, Kristian
Codon usage bias in metagenomes.  // 50 godina molekularne biologije u Hrvatskoj
Zagreb, Hrvatska, 2008. (poster, sažetak, znanstveni)

Karlić, Rosa; Vlahoviček, Kristian
Računalna klasifikacija obrazaca smatanja proteina.  // 1st MedILS Summer School Structure and Evolution: from Bench to Terminal
Split, Hrvatska, 2006. (poster, neobjavljeni rad, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian
Codon Usage as a Measure of Gene Expressivity in Prokaryotic Genomes.  // Computational Biology Branch Seminars of the National Center for Biotechnology Information (NCBI) and National Institute of Health (NIH)
Bethesda (MD), Sjedinjene Američke Države, 2005. (pozvano predavanje, neobjavljeni rad, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian
Navigating the Similarity Space: domain architecture prediction using support vector machines.  // Workshop on Practical Approaches to Computational Biology
Opatija, Hrvatska, 2005. (pozvano predavanje, pp prezentacija, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian
Introduction to Bioinformatics and Databases.  // NATO ASI: Introduction to Bioinformatics
Dubrovnik, Hrvatska, 2003. (plenarno, neobjavljeni rad, pregledni)

Vlahoviček, Kristian; Kajan, Laszlo; Pongor, Sandor
Similarity based approach to protein domain architecture prediction.  // European Conferrence on Computational Biology
Saarbrücken, Njemačka, 2002. (poster, međunarodna recenzija, neobjavljeni rad, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian
Prediction of structural DNA parameters from sequence.  // Supramolecular structure and function, Seventh international summer school on biophysics
Rovinj, Hrvatska, 2000. (pozvano predavanje, neobjavljeni rad, znanstveni)

Vlahoviček, Kristian
Bioinformatika: od genoma do proteoma.  // Kolokvij instituta R. Bošković
Zagreb, Hrvatska, 2000. (pozvano predavanje, neobjavljeni rad, pregledni)

Vlahoviček, Kristian
Prediction of bendability and curvature in genomic DNA.  // Godišnji sastanak hrvatskog biokemijskog društva
Zagreb, Hrvatska, 1997. (pozvano predavanje, neobjavljeni rad, znanstveni)


[bookmark: _Toc9]Prošireni sažeci u zbornicima i časopisima


Korolija, Marina; Karlić, Rosa; Livun, Ana; Belužić, Robert; Tomaić, Vjekoslav; Glavaš, Dunja; Mamić, Antonija; Ledić, Andrea; Vlahoviček, Kristian
COVID-19 pandemic from the forensic standpoint: A platform against future biological threats.  // Proceedings of the American Academy of Forensic Sciences 74th Annual Scientific Conference
Seattle (WA), Sjedinjene Američke Države, 2022. str. 540-540. (https://www.bib.irb.hr:8443/1198596) (poster, međunarodna recenzija, prošireni sažetak, znanstveni)
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Beljan, Silvestar
Evolucijska, biokemijska i biološka karakterizacija proteina DRG1 iz spužve Eunapius subterraneus., 2022., doktorska disertacija, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb. (https://www.bib.irb.hr:8443/1281289)

Karlić, Rosa
Influence of histone modifications on mRNA abundance and structure., 2011., doktorska disertacija, Freie Universitaet, Berlin, Njemačka

Šikić, Mile
Računalna metoda za predviđanje mjesta proteinskih interakcija., 2008., doktorska disertacija, Fakultet elektrotehnike i računarstva, Zagreb

Vlahoviček, Kristian
Prediction of structural and physicochemical properties of DNA with special regard to curvature and bendability., 2000., doktorska disertacija, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb
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Bodulić, Kristian
Računalna analiza dugih nekodirajućih RNA ogulinske špiljske spužvice (Eunapius subterraneus)., 2020., diplomski rad, diplomski, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb. (https://www.bib.irb.hr:8443/1178864)

Štancl, Paula
Računalna analiza retrotranspozona MT kod sojeva miševa C57BL/6J i PWK/PHJ., 2020., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Glavaš, Dunja
Sekvenciranje tehnologijom nanopora i sklapanje genoma ogulinske špiljske spužvice Eunapius subterraneus., 2018., diplomski rad, diplomski, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Jelić Matošević, Zoe
Računalna optimizacija sljedova genomske DNA spužve Eunapius subterraneus sekvenciranih tehnologijom nanopora., 2018., diplomski rad, diplomski, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Šribar, Dora
Sklapanje genoma ogulinske špiljske spužvice (Eunapius subterraneus) iz podataka dobivenih tehnologijom sekvenciranja nanoporama., 2016., diplomski rad, diplomski, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Tica, Jelena
Computational analysis of plasma glycome and genotypes in human population., 2011., diplomski rad, diplomski, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Glažar, Petar
Contextual analysis and visualization of high- throughput data., 2011., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Vedran Franke
Predviđanje protein - protein interakcija iz primarne strukture putem "random forest" klasifikatora., 2010., diplomski rad, diplomski, Prirodoslovno - Matematičcki Fakultet, Zagreb

Roller Milošević, Maša
Analysis of metagenomes in extreme environments., 2009., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Vitezić, Morana
Primjena upotrebe obrazaca kodonau molekularnoj evoluciji., 2008., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Stojanović, Ozren
Computational analysis of exonic splicing regulators., 2008., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Kokan, Tina
Računalna analiza položaja visokozakrivljenih regija u genomu čovjeka., 2007., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Buljan, Marija
Računalna analiza horizontalnog prijenosa gena unutar metagenoma., 2006., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Karlić, Rosa
Računalna klasifikacija obrazaca smatanja proteina., 2006., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Čubrilo, Sonja
Analiza zakrivljenosti DNA u genomu čovjeka., 2006., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Milošević, Tamara
Istraživanje evolucije sustava za rekombinacijski popravak DNA primjenom računalnih metoda., 2006., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Supek, Fran
INCA - računalni program za analizu upotrebe kodona i njegova primjena na prokariotske genome., 2004., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb

Bartoniček, Nenad
MADNet: Microarray Database Network ; Mrežni poslužitelj za analizu i interaktivni prikaz podataka iz biočipova., 2004., diplomski rad, Prirodoslovno-matematički fakultet, Zagreb
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Elek, Anamaria; Kuzman, Maja; Vlahoviček, Kristian
coRdon: Codon Usage Analysis and Prediction of Gene Expressivity., 2018. doi:10.18129/B9.bioc.coRdon (međunarodna recenzija, računalni programski paket).

Milošević, Tamara; Lončar, Maja; Vitezić, Morana; Buljan, Marija; Bartoniček, Nenad; Vlahoviček, Kristian
bioinformatika.hr - referalni centar RH za bioinformatiku., 2005. (podatak o recenziji nije dostupan, ostalo).
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